ev Kertenkelelerden
Biiytik Strpriz!

Biri “eli erkek eline degmemis”, digeri de
yaptigi son cilveden bu yana iki yil ge¢mis
iki Komodo ejderi (bir dev kertenkele ttirti)
disisi, erkeksiz tGreme becerileriyle bilimcileri
hayrete distirdikleri kadar, yeni endiselerin
ortaya ¢tkmasina da neden oldular. Bu med-
yatik disilerden birinin adi Flora, digerininki
de Sungai. ikisi de Londra'nin farkli iki hay-
vanat bahcesinde yasiyor. Sungai’nin su an-
da dort saglikli yavrusu var bile, durumlari
da oldukca iyi. Flora’nin sekiz yavrusuysa,
tahminen 6ntimtzdeki giinlerde yumurtala-
rindan ¢ikmis olacak.

“Partenogenez”, disinin, yumurtasinin erkek
tarafindan dollenmesine gerek olmaksizin
yavru sahibi olabilmesiyle tanimlanan bir
tireme bicimi. Omurgalilarda ender gorlu-
yor; ancak bazi yilanlar, baliklar, kertenkele
ttrlerinin bu sekilde treyebildigi biliniyor.
(Kayitlarda bir hindi de var!) Flora ve Sun-
gai ise Komodo ejderlerinin bu konuda su
ana kadar bilinen ilk 6rnekleri. “Ama son ol-
mayabilir” diyor arastirmacilar. Bu durum,
kimilerine gére soyu zaten tehlike altinda
olan bu hayvanin, hayvanat bahcesinde tut-
sak yasamasinin sonucu. Sekiz ay gibi kisa
bir zaman araliginda farkli iki hayvanat bah-
cesinde yasayan iki 6rnegin ayni tireme bici-
mini gostermesi, aslinda hic¢ de hayra alamet
degil. iste nedeni:

Flora’nin yumurta iginde 6len ti¢ yavrusun-
dan ornekler alan Liverpool Universitesi

insan Genomu
Sanildigindan Daha
Degisken

Insan genomunun

ortaya cikarilmasinin e
ardindan gecen yaklasik -y
alt1 yil sonra, arastirmacilarin

bu DNA yiginlarinin tam

olarak neyi ifade ettigini

bulmus olmalar1 beklenir.

Ancak yeni bir arastirma,
ozellikle de bir insanin
genomunun bir digerine ne
kadar benzedigi konusunda

Su ana kadarki yaygin gorts, benzerlik
oraninin % 99,9 oldugu yontinde. Buna

b

kafalar1 iyice karistiracak gibi. —

BiLIiM VE TEKNOLOIJI

arastirmacilari, yaptiklar: genetik testler so-
nucunda yavrularin annelerinin birer klonu
olmadiklarini, ancak DNA’larinin, anne
DNA’sindaki varyasyonlarin yarisini icerdigi-
ni gortiyorlar. Bu, anne kromozomlarindan
bir grubunun kopyalanarak yavruya gectigi,
ve herhangi bir erkek bireyin bu ise karis-
madiginin gostergesi. Asil sorun, yavrular-
dan hepsinin (kromozom 6zelliklerinden do-
lay1) bu durumda erkek olmasi kacinilmazli-
81. Bu sekilde tiremek, farkli hayvanlardan
gelen genetik bilginin karisimini (ki, eseyli
tiremede gerceklesen bu) olanaksiz kilarak,
genetik cesitliligi sinirliyor; bu da hele soyu
tehlike altinda olan bir hayvan i¢in oldukca
riskli. Peki, eseyli tiremek varken bunu ne-
den secsinler? Yanit basit: Yokluktan, diyor
arastirmacilar! Arastirmacilarin, en azindan

HABERLERI

bu bagimsizlig1 yegleyen ejder giizelleri icin
bir ¢6ztim Onerileri var. Buna gére cogu
hayvanat bahcesi, bu kertenkelelerin yalniz-
ca disilerini barindirip, erkekleri ¢ok seyrek
olarak, yalnizca ciftlesmeleri amaciyla getiri-
yorlar. Belli ki bu, disilerin beyaz ath prens-
lerini bir gtin bulacaklar1 konusundaki timit-
lerini canli tutmak igin yeterli degil. Bu ne-
denle partenogenetik tiremenin tetiklenmesi-
ni 6nlemek tizere, erkek ve disileri birarada
tutmak, daha iyi bir ¢éztim gibi gortintyor.
(Bu arada Sungai’nin yavrularinin da rol al-
dig1 konuyla ilgili kisa bir video seyretmek
isterseniz, http://news.bbc.co.uk/2/hi/sci-
ence/nature,/6196225.stm adresini ziyaret
edebilirsiniz.)

Nature, 21 Aralik 2006

gore bu % 0,1’lik fark, dis gortintisten
kisilik 6zelliklerine kadar sizi siz yapan
herseyi barindirmaya yeterli. Ancak Nature
dergisinin 23 Kasim 2006 tarihli sayisinda
sonugclart yayimlanan bir ¢alisma, insan
genomunda kisiden kisiye degisebilen ve
sasirtici derecede btiylik parcalarin varligini
ortaya koymus durumda. “Kopya sayisi
degiskenleri” (copy-number variants -CNV)
ad1 verilen bu farkliliklar, DNA’nin belirli
bir uzunlugu boyunca kimilerinde bir,
kimilerinde iki, tic ya da daha fazla
kopya halinde bulunabilirken

’a kimilerinde de hic¢
! vie) olmayabiliyor. Genom
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de, dikkatlerin daha cok tek bir ‘basvuru’
dizilimi bulma tizerine yogunlasmis olmasi,
CNV’lerin de -arastirmacilarin deyimiyle-
hali altina stiptirtilmelerine ve burada da
uzun siire kalmalarina neden olmustu.
Belirli genom bélgelerinin Avrupa, Afrika
ve Asya kokenli 270 kiside karsilastirildig
yeni ¢alismaysa bu CNV’lerin genomun
ttimi boyunca nasil dagildigini anlama
yolunda atilan en ayrmntili adim
konumunda. Sonuclara gore, ortaya ¢ikan
sozkonusu bolgelerin sayisi, yaklasik 1500
(genomun % 12’si kadar). Yapilan
hesaplamalarsa daha énce % 99,9 olarak
belirlenmis benzerlik oranini % 99,5’e
cekiyor. Ancak arastirmacilar bunun yine
de “kaba” bir hesap oldugunu, incesininse
cok daha karmasik bir stirec gerektirdigini
vurgulamaktalar.

Nature, 23 Kasim 2006
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